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(Aus dem Kaiser Wilhelm-Institut fiir Ziichtungsforschung, Miincheberg/Mark.) 

C y t o l o g i s c h e  O n t e r s u c h u n g e n  a n  t e t r a p l o i d e n  A e g i l o p s - A r t b a s t a r d e n  1. 
Von 1VIargarete Linctschau lind Ernst Oelaler. 

Die A r t e n d e r  Gattung Aegilops besitzen wie 
die der Gattung Triticum 7, 14 und 21 Chromo- 
somen. W:ihrend bei Triticum - -  bis auf die 
eine Ausnahme des T. Timopheevi - -  alle Arten 
der gleichen systematischen Sektion gleiche 
Chromosomenzahl und die gleichen Genome be- 
sitzen, besteht bei Aegilops keine Parallelit:it 
zwischen systematischer Stellung, Chromosomen- 
zahl und G1eichheit der Genome. Innerhalb 
einer Sektion kommen verschiedene Chromo- 
somenzahlen vor; gleichchromosomige Arten 
gleicher Sektion besitzen verschiedene oder nut  
noch teilweise homologe Genome. Die Genom- 
analyse der einzelnen Aegilops-Arten ist bis 
heute noch nicht vollst:indig durchgeftihrt wor- 
den. Die wichtigsten und umfangreichsten Bei- 
tr:ige dazu haben KIHARA und seine Mitarbeiter 
geleistet. Weitere Untersuchungen liegen yon 
PERCIVAL, AASE, MICZYNSKI, LONGLEu U. NANDO 
und BLEIER vor .  

In der vorliegenden Arbeit wird das cytologi- 
sche Verhalten einiger tetraploider Artbastarde 
beschrieben, die in den Jahren 1929 bis 1935 am 
Kaiser Wilhelm-Institut fiir Ziichtungsforschung 
in Miincheberg hergestellt worden sind. Die 
Aegilops-Ausgangsarten wurden dem Mtinche- 
berger Sortiment entnommen, sie stammen aus 
Kleinasien und Pal:istina. Uber die Ansatz- 
verh:iltnisse, Morphologie und Fertilit:it dieser 
Bastarde wird demn:ichst in einer grSBeren 
Arbeit berichtet werden kSnnen. Die Fixie- 
rungen sind in den Jahren 193o bis 1935 vor- 
genommen worden, die cytologische Unter- 
suchung erfolgte im Sommer 1935. Als Fixie- 
rungsgemische dienten Nawaschin, Bouin- 
Allen und Carnoy, geffirbt wurde mit H:imatoxy- 
lin nach HEIDE:~HAIN. Vo:l jedem Bastard 
wurden etwa 50 Ausz~ihlungen gemacht, wobei 
stets jedes einzelne Chromosom genau gezeichnet 
wurde, um m6glichst einwandfreie Ergebnisse 
zu erzielen. Die Textfiguren sind mit dem 
ABBi~schen Zeichenapparat bei 3ooofacher Ver- 
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grSBerung gemacht und zur Wiedergabe auf die 
H:ilfte verkleinert worden. Sie geben nicht 
imlner das durchschnittliche Verhalten der 
Chromosomen wieder, da ftir die Demonstration 
die iibersichtlichsten Zellen oder gerade un- 
gew6hnliche Anordnungen ausgesucht wurden. 

Die Elternarten der nachfolgend beschriebe- 
nen Bastarde geh6ren nach der systematischen 
Einteilung von EIG zu den Sektionen Mono- 
leptathera E m  (Aeg. cylindrica HOST) und 
Pleionathera EIG (Aeg. variabilis EIG, Aeg. 
Kotschyi Bolss., Aeg, triuncialis L., Aeg. colum- 
naris ZI:UK., Aeg, biuncialis VIs. und Aeg. 
triaristata WILLI).). 

1. Aeg. Kotschyi • Aeg. variabilis. 
In I)bereinstimmung mit den Befunden an- 

deter Autoren bliihten fast s:imtliche unserer 
Aegilops-Artbastarde mit geschlosse:len Anthe- 
ten. Das Geschlossenbleiben der Antheren ist 
bei den Bastarden des A egilops-Triticum-Kreises 

Abb. I. Aeg. Kotschyi • Aeg. variabilis i411. 15oo• 

stets eine Folge gest6rter Reifeteilungen, die 
durch das Zusammentreffen nicht oder nur teil- 
weise homologer Genome bedingt wird. Der 
Bastard Aeg. Kotschyi • Aeg. variabilis bltihte 
mit offenen Antheren, es waren daher hier be- 
sondere cytologische Verhfiltnisse zu erwarten. 

Die Kreuzung wurde mit Aeg. Kotschyi als 
Mutter durchgeftihrt, in 26 best:iubten Bliiten 
wurden 3 K6rner geerntet (Ansatz 11, 5 %), die 
alle keimten. Bei der Mehrzahl der untersuchten 
PMZ wurden keine Unregelm:il3igkeiten fest- 
gestellt. Es wurden im ganzen lO3 PMZ in 
erster Reifeteilung untersucht, yon denen 64 :fur 
Bivalente, 18 :leben 13 Bivalenten I Tri- und 
I U:livalentes, 17 auBer 13 Gemini 2 Univalente 
aufwiesen. 3,4 oder mehr Univalente wurden 
nur in 3 PMZ gefunden. Die Bivalenten waren 
stets ringf6rmig (Abb. i), der Teilungsverlauf 
war in den Zellen, die nur Bivalente aufwiesen, 
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vollkommen regelm~il3ig. St~irkere Unregel- 
m~iBigkeiten traten j edoch auch in den Zellen, die 
Uni- oder Trivalente enthielten, nicht auL 
W~ihrend der Prometaphasen, Meta- nnd Ana- 
phasen fanden sich Univalente, die voraus- 
geeilt oder zuriickgeblieben waren, in der Telo- 
phase lieB sich nur sehr selten derartiges finden. 
Eine Elimination yon Chromosomen oder Mikro- 
nueleibildung wurde nicht beobachtet.  I m  
zweiten Teilungsschritt waren Unregelmfigig- 
keiten noch seltener. 

Eine Untersuehung des reifen Pollens in 
Carminessigs~ture nach HEITZ ergab bei der 
Mehrzahl der K6rner durchans normales Aus- 
sehen. Tabelle I gibt das Verh~iltnis yon ~iuBer- 
lich normalem zu taubem Pollen beim Bastard 
und seinen Eltern wieder. Es besteht kein 
groger Unterschied der Pollensterilitfit der 
Eltern und jener des Bastardes. Die Anzahl 
tauber K6rner ist bei Aeg. Kotschyi sogar wahr- 
scheinlich etwas zu hoch, da zur Untersuchung 
nur noch wenige Antheren aus den obersten 
Bliitehen zur Verfiigung standen. 

T a b e l l e  i. 

tauber Summe 
Pollen 

I normaler 
Pollen 

i 43o=82% 
lOO7=87% 

529~34 % 1575 
96=I8% 526 

I45~I3% 1152 

Der Bastard Aeg. Kotschyi • Aeg. variabilis 
enthielt in I9Ahren  80 K6rner. Die durch- 
schnittliche Ahrchenbek6rnung betriigt 1,29. 
Aeg. Kotschyi hat  eine solche von 1,26, Aeg. 
variabilis yon 1,89. Der Bastard s t immt darin 
also mit  Aeg. Kotschyi iiberein. 

Aus der Untersuchung geht hervor, dab Aeg. 
Kotschyi und Aeg. variabilis zwei vollstiindig 
homologe Genome besitzen. 

2. Aeg. variabilis • Aeg. triuncialis. 

Die Kreuzung wurde in beiden Richtungen 
ausgefiihrt, ist aber nur mit  variabilis als Mutter 
gelungen. In 95 best~iubten Bliiten konnten 
12 K6rner (12,62 %) geerntet werden, von denen 
IO keimten. 

Der Bastard wies in der Mehrzahl der unter- 
suchten PMZ 7 Bivalente auf, diese sind meist 
lose gebunden und st~ibchenf6rmig. Daneben 
treten verh~ltnism~igig h~ufig 1--5 feste ring- 
I6rmige Gemini auf (Abb. 2). Trivalente wurden 
nur sehr selten, Tetravalente nie gefunden. Eine 
genaue iJbersicht geben Tabelle 2 und 3. 

T a b e l l e  2. 

Zahl der PMZ mit 
2 3 4 5 6 7 8 9 io i i  i2 13 Summe 

Bivalenten 

o I I 4 9 22 5 5 4 I I o 53 

T a b e l l e  3. 

Zahl der PMZ mit 
o I 2 3 4 5 6 Summe 

ringf6rmigen Gemini 

12 19 12 6 3 I o 53 

Von Aeg. variabilis X Aeg. triuncialis wurden 
zur Kontrolle auch Pollenuntersnchungen ge- 
macht,  die aber ein vollst~indig anderes Bild er- 
gaben als die des Bastardes Aeg. Kotschyi X Aeg. 
variabilis. Es wurden insgesamt lO83 Pollen- 
k6rner ausgeziihlt, davon waren 920 vollkommen 
leer, 134 besaBen nur ganz wenig Plasma, 80 
waren sehr klein und nur 29 anscheinend nor- 
r e a l .  Die Pollenfertilit~t dieses Bastardes be- 
tr~igt also nur 3 %. Bei den Eltern wnrde nut  
Pollen von Aeg. triuncialis ausgez~hlt, yon lO83 
untersuchten K6rnern waren 791 (73%) nor- 
mal. Der Bastard bliihte mit  geschlossenen 

Abb. 2. Aeg. variabilis • Aeg. trSunciaIis IOli + 81. 15oo •  

Antheren, kfinstliche Riickkreuzungen mit  den 
Eltern hat ten keinen Erfolg. In 133 frei ab- 
geblfihten Ahren konnten 2 K6rner geerntet 
werden. 

Aeg. variabilis und Aeg. triuncialis besitzen 
ein Paar  einander semihomologer Genome. Aus 
den 5 gelegentlich ringf6rmigen Gemini zu 
schliel3en, haben einzelne Glieder dieser Genome 
ziemlich starke Affinit~it zueinander. Die Ge- 
nome yon Aeg. triuncialis sind yon KIHARA 
untersucht und mit CCTT bezeichnet worden. 
Da das Genom C innerhalb der Gattung A egilops 
sehr verbreitet ist, nehmen wir an, dab das mit  
Aeg. triuncialis semihomologe Genom yon Aeg. 
variabilis ein C-Genom ist. (Da Aeg. Kotschyi 
mit jenen von Aeg. variabilis identische Genome 
besitzt, mug es also ebenfalls das C-Genom 
enttlalten.) Wenn wir yon den 12 vorhandenen 
Bivalenten 7 auf die Verbindung Cm~ C~, 
rechnen, mtissen die fibrigen 5 auf Bindungen 
zwischen T~i~ und dem zweiten variabilisz 
Genom beruhen. Die nur selten auftretenden 
Trivalenten kommen wohl durch die schon be-  
kannten intergenomatisehen Bindungen der 
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triuncialis-Genome zustande. Ob sich die beiden 
variabilis-Genome untereinander zu binden ver- 
m6gen, kann aus diesem Bastard nicht ge- 
schlossen werden. 

3. A eg. triuncialis • A eg. columnaris. 
Die Kreuzung wurde in beiden Richtungen 

durchgefiihrt. Der Ansatz betrug in der Ver- 
bindung mit  triuncialis als Mutter 56 %, reziprok 
27,3%. Da diese jedoch nicht keimten, konnte 
nur die erste Verbindung cytologisch unter- 
sucht werden. 

Beim Bastard Aeg. triuncialis • Aeg. colum- 
naris konnten in den PMZ meist 9--1o Bivalente 
gefunden werden, die zum grogen Teit locker 
gebunden und stabf6rmig waren. Es traten abet  

Abb. 3. Aeg. tr • Aeg. columnaris a, 121i + 4i; b, i i i  I + ioli  
+ 51. I5OOX.. 

fast in allen PMZ I - -  5 ringf6rmige Gemini auf 
(Abb. 3). Eine genaue Ubersicht vermitteln die 
Tabelle 4 und 5- In etwa 50 % der untersuchten 
PMZ wurden 1--2 Trivalente gefunden. Der Ba- 
stard bltihte mit  geschlossenen Antheren; Rfick- 
kreuzungen wurden nicht durchgeffihrt, doch 
wurden aus 199 frei abgebliihten Xhren 12 K6r- 
ner geerntet. 

T a b e l l e  4- 

Zahl der PMZ mit 
5 6 7 8 9 Io I I  12 13 Summe 

13ivalenten 

o 2 I 9 13 16 6 5 o 52 

T a b e l l e  5- 

Zahl der PMZ mit 
o I 2 3 4 5 6 Summe 

ringf6rmigen Gemini 

5 12 io 18 4 3 o 52 

A eg. triuncialis und A eg. columnaris besitzen 
also ebenfalls ein Paar  einander semihomologer 
Genome, yon denen einzelne Glieder, aus den 
bis 5 ringf6rmigen Bivalenten zu schlieBen, wie 
beim Bastard Aeg. variabilis X Aeg. triuncialis 

noch starke Affinit/it zueinander haben. Wir 
k6nnen auch hier wieder annehmen, dal3 Aeg. 
columnaris ein C-Genom besitzt, das mit  dem- 
jenigen des Aeg. triuncialis semihomolog ist. 
Die fibrigen festgestellten Bivalenten diirffen 
aus Verbindungen der beiden anderen Genome 
des Aeg. triuncialis und Aeg. coIumnaris be= 
stehen. Die Trivalenten sind wohl wie beim 
vorherigen Bastard zum grogen Teil dutch die 
schon bekannten Beziehungen der beiden tri- 
uncialis-Genome bedingt. DaB solche auch 
zwischen den beiden columnaris-Genomen be- 
stehen, k6nnte aus dem gegeniiber dem vor- 
herigen Bastard h~iufigeren Auftreten von Tri- 
valenten erschlossen werden. 

4. A eg. triaristata • A eg. triuncialis. 

Die in dieser Kreuzung als Mutter verwendete 
Rasse yon Aeg. triaristata war i4chromosomig. 
Aus 32 best~ubten Blfiten wurden 8 K6rner 
geerntet, yon denen 7 keimten. 

Bei dem Bastard Aeg. triaristata • Aeg. tri- 
uncialis erwiesen sich die Bivalenten als/iuBerst 
labil, ihre Zahlen schwanken zwischen o und 9, 
das Maximum liegt bei 5. Die Bivalenten sind 
fast stets often, ringf6rmige sind sehr selten, in 
7 Zellen wurde I,  in 3 Zellen 2 beobachtet 
(Abb. 4). Die H~iufigkeit der Gemini geben die 
Auszghlungen der Tabel le6 an. Trivalente 

I I [ttt,  s,,,,,,,,,, 
Abb. 4- Aeg. tri~ristat~ • Aeg. triuncialis 911 + 1%. I5OO• 

waren iiuBerst selten, in allen untersuchten PMZ 
wurden nur 4 gefunden. In PMZ mit zahl- 
reichen Univalenten bildeten diese gelegentlich 
teilweise eine Aquatorialplatte aus; damit  ist 
jedoch nicht die Trennung aller Spalth/ilften in 
der I. Teilung verbunden, sondern es spaltet 
sich meist ein Teil in der I., ein Teil in der 
II .  Reifeteilung. Vereinzelt bleibt die Trennung 
auch ganz aus. Der Bastard blfihte mit  ge- 
schlossenen Antheren, in 19o frei abgebliihten 
fl~hren wurden 6 K6rner geerntet. 

T a b e l l e  6. 

Zahl der IOMZ mit 
o I 2 3 4 5 6 7 8 9 IO Surnme 

Bivalenten 

2 2 4 2 8 i8 5 4 i i o 47 

Das cytologische Verhalten des Bastardes 
Aegl triaristata • Aeg. triuncialis deutet darauf 
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hinl daft beide Eltern je ein verwandtes Genom 
besitzen. Das starke Schwanken der Zahl der 
Bindungen und die Seltenheit ringf6rmiger 
Gemini l~iBt darauf schlieBen, dab die beiden 
Genome sich schon weitgehend auseinander 
differenziert haben. Auger den bier beschriebe- 
hen sind weitere Aegilops-Artbastarde von 
triaristata bisher noch nicht, Hybriden mit  
Weizen nur in Verbindung mit  dessen 21 chromo- 
somigen Rassen cytologisch untersucht worden. 

5. Aeg. triarislala • Aeg. cylindrica. 

Die Verb~ndung ist in beiden Richtungen aus- 
geffihrt worden, cytologisch wurde nur die an- 
gegebene untersucht. Bei der Kreuzung wurden 
aus 41 best~ubten Bliiten 2 K6rner (4,87 %) er- 
halten, die beide keimten. 

Ftir die genomanalytische Untersuehung von 
A eg. triaristata erwies sich die Verbindung mit  

Abb. 5- Aeg. ~riaristate • Aeg. cylindrica I i i  I + ioli  + 5i. I5oo•  

Aeg, cylindrica bedeutend geeigneter  als die 
0ben besehriebene mit  Aeg. triuncialis. Wie aus 
Tabelle 7 hervorgeht, ist das Ausz~ihlungs- 
ergebnis viel eindeutiger. Es k6nnen 2--11 Ge- 
mini  auftreten, das Maximum liegt bei 6--8.  Sie 
sind im allgemeinen stabf6rmig, doch gelegent- 
lich kommen auch 1--3 ringf6rmige vor (Abb. 5). 
Ihre H~iufigkeit zeigt Tabelle 8. Ziemlieh hiiufig 
wurden Trivalente gefunden, in 16 Zellen konnte 
I ,  in einer 2 Trivalente beobaehtet  werden, eine 
Zelle wies auch I Tetravalentes auf. Der Ba- 
stard bliihte mit  geschlossenen Antheren, in 157 
frei abgebliihten ~hren ~and sieh I Korn. 

T a b e l l e  7. 

ZaM der PMZ mit 
I 2 3 4 5 6 7 8 9 io i i  12 Snmme 

Bivalenten 

o I I 6 5 I O I I  9 2 3 I o 49 

T a b e l l e  8. 

Zahl tier PMZ mit 
o I 2 3 4 Summe 

ring{6rmigen Gemini 

34 i t  3 I o 49 

Aeg. triaristata und Aeg. cylindrica besitzen 
ein Paar  einander semihomologer Genome. Wie 

aus der Zahl der ringf6rmigen Bivalenten zu 
schliegen ist, sind die Affinit/iten dieser beiden 
Genome nicht mehr sehr grol3. Rechnen wit 
ihnen trotzdem 7 Bivalente zu, so ergeben sich 
die restlichen 4 als Verbindungen der zweiten 
Genome beider Arten. Die Trivalenten erkl~iren 
sich wahrscheinlieh aus den schon bekannten 
intergenomatischen Beziehungen der cyli~drica- 
Genome. 

Von KII~A~A wurde der Bastard A eg. tri- 
uncialis • A eg. cylindrica bereits eingehend 
untersucht, so dab nun alle 3 Verbindungen zwi- 
schen triu~ccialis, triaristata und cylindrica vor- 
gelegen haben. Aus den cytologischen Verh~ilt- 
nissen dieser 3 A egilops-Bastarde und der tri- 
aristata-Weizenbastarde (KII~ARA und LILIEN- 
FELl)) kann nun genau best immt werden, mit  
welehem der cylindrica- und triuncialis-Genome 
das eine triaristata-Genom semihomolog ist. Es  
kann sich dabei um das C-Genom handeln, 
anderenfalls mtif3te - -  mit  Riicksicht auf tri- 
umiaIis (CCTT) - -  triaristata die Genomformel 
TTDD besitzen. Aus den triaristata-Weizen- 
bastarden geht jedoeh hervor, dab triaristata das 
D-Genom nicht enthalten kann. Infolgedessen 
mug also das mit  triuncialis und cylindrica ge- 
meinsame, semihomologe Genom das C-Genom 
sein. 

6. Aeg. biu~wialis • Aeg. cylindrica. 

Die Verbindung wurde in beiden Richtungen 
hergestellt, aber nur die angegebene eytologisch 
untersueht. Aus 27 bestgubten Bliiten wurden 
I 4 K 6 r n e r  (51,75%) erhalten, yon denen 9 
keimten. Bei diesem Bastard kommen o-- IO Bi- 

Abb. 6. Aeg. b*u~*cialgs x Aeg. cy~r162 i i i  I + 4iv + 17i. I 5oo•  

valente vor, meist sind es 4 - 7  (s. Tabelle 9)- 
Die Bivalenten sind in der Regel stab-, selten 
ringf6rmig, in i i  Zellen wurden je i ,  in 2 Zellen 
ie 2 festgestellt. In 7 PMZ wurde ein Tetra-,  in 
6 weiteren I Trivalent beobachtet  (Abb. 6). Der 
Bastard bltihte mit  geschlossenen Antheren, 134 
frei abgebliihte Ahren enthielten 2 K6rner. 

T a b e l l e  9. 

Z a h l  d e r  PR{Z  m i t  
o i 2 3 4 5 6 7 8 9 i o  i i  S u m m e  

B i v a l e n t e n  

2 I 3 4 I I  IO IO 8 2 :2 I o 54 
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Die beiden Arten biuncialis und cylindrica 
besitzen wahrscheinlich ebenfalls ein Paar  Ge- 
norne, die einander semihomolog sind, doch l~13t 
das Fehlen der ringf6rmigen Bivalenten schlie- 
Ben, dab sie recht geringe Affinitfiten zueinander 
haben. Wir nehmen an, dab es  sich auch bier 
wieder urn das C-Genom handelt. Werden zwi- 
schen Ccy~ und Cbi~ 7 Gemini angenornrnen, so 
mfissen die 3 fibrigen Verbindungen solche der 
zweiten Genome yon biuncialis und cylindrica 
darstellen. Auch hier sind die Trivalenten sehr 
wahrscheinlich aus den intergenomatischen Be- 
ziehungen beider cylindrica-Genome zu erkl~iren. 

Z u s a m m e n f a s s u n g  de r  E r g e b n i s s e .  

Es wurde darauf verzichtet, das Verhalten der 
Bi- und Univalenten irn einzelnen zu beschreiben, 
da wir den im Laufe der letzten Jahre gerade 
auf dem Gebiet der A egilops- und Triticum- 
Bastarde erschienenen zahlreichen Arbeiten 
nichts wesentlich Neues hinzuffigen k6nnten. 

Genornanalytisch ist von den tetraploiden 
Aegilops-Arten Aeg. triuncialis am besten 
untersucht. Nach Ansicht IKIHARAs ist Aeg. 
triuncialis allotetraploid mit  den Genornen 
CCTT, wobei das Genom Cm,, zn den C-Geno- 
men yon Aeg. ventricosa, Aeg ovata und Aeg. 
cylindrica verwandtschaftliche Beziehnngen auf- 
weist. Die v o n  KIHARA u n d  LILIENFELD aus- 
gesproehene Verrnutung, dab aueh andere tetra- 
ploide Aegilops-Arten ein C-Genom fiihren, 
dfirfte durch unsere Ergebnisse best~itigt werden. 
Die von uns untersuchten tetraploiden Arten : A eg. 
variabilis, A eg. columnaris, A eg. triaristata und 
A eg. biuncialis zeigten stets in einern Genorn rnehr 
oder weniger starke Affinit~iten zu einem Genom 
yon Aeg. triuncialis oder Aeg. cylindrica. Es ist 
sehr wohl anzunehmen, dab es sich dabei stets 
urn das C-Genorn handelt, das bei den einzelnen 
Arten verschieden stark vefiindert ist. Bei 

Aeg. variabilis und Aeg. columnaris k6nnen 
I - -5Chromosomen  des jeweiligen C-Genoms 
noch Ieste, ringf6rmige Gemini mit  den ent- 
sprechenden Gliedern des C-Genoms von Aeg. 
triuncialis bilden, w/ihrend das C-Genom von 
A eg. triaristata mit dem yon A eg. triuncialis nut  
labile lockere Bindungen eingeht. Dagegen 
weist das C-Genom yon Aeg. triaristata dern 
C-Genom von Aeg. cylindrica gegen/iber deut- 
lichere verwandtschaftliche Beziehungen auf, 
ringf6rmige Gemini sind zwar auch in diesern 
Fall selten, doch sind in der Mehrzahl der unter- 
suchten PMZ regelm~il3ig 6- -8  Bivalente vor- 
handen. Ober die Genorne von Aeg. biuncialis 
l~iBt sich noch sehr wenig aussagen, da bisher 
nur die Untersuchung des Bastards mit  Aeg. 
cylindric~ bekannt  ist. Wahrscheinlich hat  auch 
Aeg. biuncialis ein C-Genom, das abet  wieder 
st/irker rnodifiziert ist. 

Die beiden Arten Aeg. variabilis und Aeg. 
Kotschyi haben 2 homologe Genome, yon denen 
eines das C-Genorn sein muB. 

Uber die zweiten Genome der hier unter- 
suchten tetraploiden Arten kann noch nichts 
Entscheidendes ausgesagt werden, da noch nicht 
alle erforderlichen Bastardverbindungen vor- 
gelegen haben. 
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Spontane Mutationen bei Matthiola incana R. BR. 
Von H, Kappert .  

Die Formen- und Farbenmannigfaltigkeit,  die 
die kultivierte Levkoje wie viele andere unserer 
Gartenpflanzen aufweist, deutet auf eine be- 
tr/ichtliche F~ihigkeit der Erbanlagen, zu mu- 
tieren. Trotzdem ist nur wenig fiber die Ent-  
stehung solcher Mutationen bekannt  geworden. 
Eine eingehende Untersuchung fiber die Muta- 
tionsneigung der Sorte ,,Sehneeflocke" ver- 

danken wir FROST, der 1919 nicht weniger als 
ffinf verschiedene Mutationen aus dieser einen 
Sorte, der sp~iter drei weitere folgten (1924), 
beschrieb. Alle diese Mutanten verdankten ihren 
Ursprung nach den sp~teren Feststellungen 
FROSTs (2, 3) aber nicht der flmderung eines 
Gents, sondern einer Unregelm/iBigkeit der 
Chromosomenverteilnng bei der Rednkfions- 


